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.Telies genomszekvenalds soktagl Marfan-
szindrémads csalddnal, RRF-2.3.1-21-2022-00003
azonositészamu, »Nemzeti Kardiovaszkularis
Laboratérium« targyd projekt” I. Nyertes
Ajanlattevl feladata soktagl Marfan-szindrémas
csalad tagjainak teljes genomszekvenalasa,

a fenotipus sllyossagat befolydsolé genetikai
hattér azonositdsara. 30 db vérminta

telies genomszekvendaldsa 30x-s lefedettséggel,
tovabbda a nyers adatok bioinformatikai
elemzése. Elvégzendb szekvenaldsi feladatok: -A
beérkezd vérmintakbol nukleinsav izolalasa,

a DNS mintak mindéségi ellenérzése - A DNS
mintdkbdél kdnyvtdrak késztése, a konyvtdrak
mindéségi ellendrzése - Szekvenalds 2x150 bp
leolvasassal, mintdnként legaldbb 30X
lefedettséggel Bioinformatikai feladatok: -Mintdk
demultiplexdldsa - Mindségi szlirés

és QC - Szlirt adatok térképezése - Térképezési QC -
Bazis mindségi érték Ujra kalibracié

- Varidnsok (SNPk és rovid INDELek) azonositdsa -
Varidnsok genotipizdldsa és mindségi

szlirése - Varidnsok funkciondlis annotalasa -
Varidnsok adatbazis annotaladsa - Nyers

FASTQ fajlok, koztes adatok (BAM, QC riportok) és
VCF fajlok megosztdsa a Ajanlatkérével
(Megrendel6vel). A szerz6dés keretdsszege nettd
12.652.878,- Ft. Ajanlatkér6 a keretdsszeg

70 %-ara vallal lehivasi kotelezettséget. Ajdnlatkérd
felhivja a figyelmet arra, hogy

a teljesitéshez szilkséges informatikai és miszaki
infrastruktdra biztositdsa Nyertes

ajanlattevd feladatat képez az aldbbiak szerint: -
szekvenadldsi technoldgia, - teljes

genom szekvendldsi képesség - leolvasési hossz
2x150 bazspar, - atlagos lefedettség:
mintanként legaldbb 30X, - nyers FASTQ fajlok,
kéztes adatok (BAM, QC riportok) és

VCF féjlok kezelése és megosztasa Részetesen a
k6zbeszerzési dokumentumok részét

képezb Kdzbeszerzési miiszaki leirdsban foglaltak
szerint. Il. Az értékelés mddszere:

Ajanlatkérd az ajanlatokat a Kbt. 76. § (2) bekezdés
c) pontja szerint a legjobb ar-érték

arany szempontja alapjan birdlja el. Az értékelés
mobdszere az ,ar"” értékelési részszempont
esetében a forditott ardnyositas, a mindségi
kritérium esetében a pontkiosztas. Ajanlatkérd

a ,Genomszekvenalas és bioinformatikai analizis
netté egységara (HUF/db)” értékelési
részszempont alatt 1 db vérminta teljes
genomszekvenaldsaval és bioinformatikai
elemzésével

kapcsolatos valamennyi feladat kdltségét érti. Az
értékelés sordn adhaté pontszam

alsé és fels6 hatdra: 0-10 pont. Pontkiosztds
esetén adhaté vélaszok: ,igen” vagy

~.nem”. lgen” vdlaszesetén a pontkiosztas
moddszere szerint 10 pont,,nem” valasz esetén

0 pont. MinG6ségi értékelési szemponttal
kapcsolatos informaciék (részletek: Kozbeszerzési
dokumentumok, IV. Fejezet, 4. pont.)
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